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WT
OT3
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AGAGTCTATAAAATGTATTCTAAATTGATGGATGTGATTTAGATTGATGCCTCAAAATAGTGCCACCTTAAATTYTCGGGTCCACTAATGACTG
160 170 180 190 200 210 220 230 240

AGAGTCTATAAAATGTATTCTAAATTGATGGATGTGATTTAGATTGATGCCTCAAAATAGTGCCACCTTAAATTTTCGGGTCCACTAATGACTG
160 170 180 190 200 210 220 230 240

CACGGCCTCTCCTCACTTTGCGGTAACTCAACTGTAGGCTTTTGAACTTGGTGCGACACTGTTCtGGGGTCC
360 370 380 390 400 410 420

CACGGCCTCTCCTCACTTTGCGGTAACTCAACTGTAGGCTTTTGAACTTGGTGCGACACTGTTCTGGGGTCC
360 370 380 390 400 410 420

TAATAGTCGTGAAGATTAGTGAGGTGACATATGTAAACCCCTTArAACAGTGCCTCCCCAAGACCAAGTGCTCAATAAATGT
100 110 120 130 140 150 160 170

TAATAGTCGTGAAGATTAGTGAGGTGACATATGTAAACCCCTTAGAACAGTGCCTCCCCAAGACCAAGTGCTCAATAAATGT
100 110 120 130 140 150 160 170
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PLP1C33Y
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GAGTGCTGTGCAAGATGTCTGGTAGGGGCCCCCTTTGCTTCCCTGGTGGCCACTGGATTGTGTTTCTTTGGGGTGGCACTGTTCTGTGGCTGTGGACATGAAGCCCTCACTGGCACAGAAAAGCT

11,880 11,900 11,920 11,940 11,960 11,980
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3279-16882: Region 1

PLP1-001 Exon 2
PLP1

template sequence PLP1-001 (ENST00000621218, CCDS14513)

GAGTGCTGTGCAAGATGTCTGGTAGGGGCCCCCTTTGCTTCCCTGGTGGCCACTGGATTGTGTTTCTTTGGGGTGGCACTGTTCTATGGCTGTGGACATGAAGCCCTCACTGGCACAGAAAAGCT

11,880 11,900 11,920 11,940 11,960 11,980
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